CZESC 1
Wstep teoretyczny + dyskusja (patrz wymagane wiadomosci)

CZESC 11
Projekt

Silesia™Silico

Firma bioinformatyczna Silesia™Silico otrzymata kolejne zlecenie od firmy zajmujacej si¢
produkcja lekéw przeciwko rakowi. Tym razem zadaniem kazdego zespotu jest ustalenie, czy
posiadana sekwencja jest czeScia genu. W tym celu kazdy zesp6t odszuka otwarte ramki
odczytu (ORF - open reading frame) 1 przettumaczy sekwencje DNA na sekwencje
aminokwasowa na kazdy mozliwy sposéb. Kazdy zespdt posiada 1 fragment ztozonej na

wczesniejszym ¢w. sekwencji DNA.

a)

1.

b)

Jakie informacje mozna odczyta¢ z sekwencji DNA zlozonej na poprzednim ¢w.?
Dyskusja.

Proszg wypehi¢ otrzymany formularz zgodnie z zaleceniami prowadzacego. Najpierw
prosze przeprowadzi¢ transkrypcje na mRNA. Prosze pamigtac, ze mozliwe sa 3 ramki
odczytu. Czy sekwencja jest czg$cia genu?

Nastgpnie prosze przeprowadzi¢ translacje na fancuch aminokwasowy zgodnie z
otrzymanym kodem genetycznym.

Dyskusja.

Proszg zaznaczy¢ wszystkie mozliwe ORFy zgodnie z zaleceniami prowadzacego.
DYSKUSJA.

Poréwnanie sekwencji z sekwencja kontrolna.

DLUGA DYSKUSJA. Pytania dotyczace min.: r6znic migdzy sekwencjami DNA,
sekwencjami aminokwasowymi. Jakie mutacje w posiadanej sekwencji DNA miatyby
najwigkszy wptyw na na biatko?

Proszg zalogowac si¢ do srodowiska MS Windows XP przez klienta Nowell NetWare.
Prezentacja mozliwosci programu BioEdit w poszukiwaniu ORF6ow.

Uwagi.

Pojgcie otwartej ramki odczytu musi by¢ zrozumiane przed rozpoczgciem pracy z programem.

DYSKUSJA

Wymagane wiadomosci:

DNA — transkrypcja — hnRNA — dojrzewanie — mRNA — translacja — lancuch aminokwasowy

Kod genetyczny
Podstawowe roznice miedzy DNA i RNA
Podstawowe wiadomosci o aminokwasy (nazewnictwo, wlasciwosci)



