Silesia™Silico
CZESC 1
Krotki wstgp teoretyczny

CZESC 11
Projekt

Pracujesz w jednym z dwuosobowych zespolow w firmie bioinformatycznej Silesia™ Silico.
Twoja firma otrzymata zlecenie od innej firmy zajmujacej si¢ produkcja lekoéw przeciwko rakowi.
Zadaniem kazdego zespotu jest zlozenie calej sekwencji (contig sequence) z otrzymanych
fragmentéw surowej sekwencji DNA (raw sequence). Kazdy zespot posiada 6 fragmentow
sekwencji badanej jednej osoby. Zespoty analizuja dane pochodzace od roéznych osob, wsrdd
ktorych sa osobniki chore, ich rodziny oraz osobniki kontrolne (zdrowe i1 nie posiadajace tzw.
obciazenia genetycznego).

a)
1. Prosze zalogowac si¢ do srodowiska MS Windows XP przez klienta Nowell NetWare.
2. Z otrzymanych fragmentow sekwencji prosze zlozy¢ cata sekwencj¢ (contig sequence) wg
zalecen prowadzacego.
Pytania studentéw i prowadzacego.
b)
1. Prosze utworzy¢ katalog ew01 na dysku H:\
2. Proszg zapisa¢ sekwencje wynikowa (contig) w swoim katalogu cw01 pod nazwa contig01
jako plik tekstowy ASCII.
3. Po zlozeniu sekwencji zespot posiadajacy sekwencj¢ nr 1 (kontrolna) zapisuje ja na tablicy.
4. Nastepnie zespoty sprawdzaja w jakich pozycjach sekwencja kontrolna rozni si¢ od
posiadanej. Réznice zaznaczane sa na tablicy. Zespoly poréwnuja sekwencje miedzy soba
Dyskusja.
c) Prezentacja programu BioEdit

DYSKUSJA



