O/ 2u7.!' .) % $7
02%$9+#*) 71
" %. %4 9#: . %* . 7

Two methods of predicting animal genetic mexia comparison

+AOIT T ETA (ACAOAE
3+. ")/). &l 2-149+4s7
51 ExAOOUOAO 0OUUOIT A



x AOOT T ¢ CA IZAddtakiggoA

P=H+E
HEA+D+|

Pzx AOOT G¢ AAT T OUDI x A

Hzx AOOI G¢ CAT T OUDI xA

Ezil AAEUI AT EA GOT Al xEOET x A
Azx AOOI G¢ CAT AOUAUT A

D z odchylenie dominacyjne

| z odchylenie interakcyjne

D v v D D D




D v v D D D

Pzx AOOT G¢ AAT T OUDI x A

Hzx AOOI G¢ CAT T OUDI xA

Ezil AAEUI AT EA GOT Al xEOET x A
Azx AOOI G¢ CAT AOQUAUIT A

D z odchylenie dominacyjne

| z odchylenie interakcyjne



gdzie tu jest ta bioinformatyka ?

N\ 7 N 7z Pa 7 N\

AxUET OUUOOAT EA EIT I B
x AOOI GAE CAT AOUAUI

A pomoc przy wyborze odpowiednich
I Ol Al EEéx Al AAl OU

o)y
AE
A

Cl




dane )T MAS
i SYMULOWANE,

- \ Vd Ve A e

e TR A A
BERNEN B Y oo s LT P e

AQWWwWda | Ol ALEE@ x




SNPZ AUU Ol OAEEA
A SNPz Single Nucleotide Polymorphism
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PO co te wszystkie obliczenia?
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MarkerAssisted Selection
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BLUP

A Best Linear Unbiased Predictiomajlepsza
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BLUP SNP
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