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Two methods of predicting animal genetic merit ɀa comparison
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×ÁÒÔÏĨç ÇÅÎÅÔÙÃÚÎÁ Ƶco to takiego?

P = H + E

H = A + D + I

Á P ɀ×ÁÒÔÏĢç ÆÅÎÏÔÙÐÏ×Á
Á H ɀ×ÁÒÔÏĢç ÇÅÎÏÔÙÐÏ×Á
Á E ɀÏÄÃÈÙÌÅÎÉÅ ĢÒÏÄÏ×ÉÓËÏ×Å
Á A ɀ×ÁÒÔÏĢç ÇÅÎÅÔÙÃÚÎÁ
Á D ɀodchylenie dominacyjne
Á I ɀodchylenie interakcyjne
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gdzie tu jest ta bioinformatyka ?

Á×ÙËÏÒÚÙÓÔÁÎÉÅ ËÏÍÐÕÔÅÒĕ× ÄÏ ÏÃÅÎÙ 
×ÁÒÔÏĢÃÉ ÇÅÎÅÔÙÃÚÎÅÊ Ú×ÉÅÒÚäÔ ÇÏÓÐÏÄÁÒÓËÉÃÈ

Ápomoc przy wyborze odpowiednich 
ÏÓÏÂÎÉËĕ× ÄÏ ÄÁÌÓÚÅÇÏ ÒÏÚÒÏÄÕ



dane

üSYMULOWANE, 

ÎÁ ÐÏÔÒÚÅÂÙ ×ÁÒÓÚÔÁÔĕ× 14, ɀMAS,

0ÏÚÎÁď Χέ-18.05.2010

ÁΩΨΨά ÏÓÏÂÎÉËĕ×                       ΨΩΨά ÏÓÏÂÎÉËĕ×

Á10031 SNP



SNP ƵÃÚÙ ÔÏ ÔÁËÉÅ ×ÁņÎÅơ
ÁSNP ɀSingle Nucleotide Polymorphism

ÁÚÊÁ×ÉÓËÏ ÚÍÉÅÎÎÏĢÃÉ ÓÅË×ÅÎÃÊÉ $.!

Ázamiana pojedynczego nukleotydu (A, T, C 
ÌÕÂ 'Ɋ ÐÏÍÉöÄÚÙ ÏÓÏÂÎÉËÁÍÉ ÄÁÎÅÇÏ ÇÁÔÕÎËÕ

Dna-SNP,

Wikimedia Commons



po co te wszystkie obliczenia?

ÁÓÅÌÅËÃÊÁ Ú ×ÙËÏÒÚÙÓÔÁÎÉÅÍ ÍÁÒËÅÒĕ× ɉ-!3 -
MarkerAssisted Selection)

ÁÇÅÎÏÔÙÐÏ×ÁÎÉÅ ÏÓÏÂÎÉËĕ× ÚÁ ÐÏÍÏÃä 
IlluminaBovineSNP50 BeadChip

Á54000 SNPs

http://cafnr.missouri.edu/news/stories2009/snp-chip.php



metody



BLUP

ÁBest Linear Unbiased Prediction ɀnajlepsza 
ÌÉÎÉÏ×Á ÎÉÅÏÂÃÉäŀÏÎÁ ÐÒÅÄÙËÃÊÁ

Á×ÓÚÙÓÔËÉÅ ÅÌÅÍÅÎÔÙ ÍÏÄÅÌÕ Óä ÓÚÁÃÏ×ÁÎÅ 
Òĕ×ÎÏÃÚÅĢÎÉÅ



BLUP AM
ÁÐÏÄÅÊĢÃÉÅ ËÌÁÓÙÃÚÎÅ

ÁÉÎÆÏÒÍÁÃÊÅ Ú ÍÁÃÉÅÒÚÙ ÓÐÏËÒÅ×ÎÉÅď ɀ
ÓÐÏËÒÅ×ÎÉÅÎÉÅ ÐÏÍÉöÄÚÙ ×ÓÚÙÓÔËÉÍÉ 
ÏÃÅÎÉÁÎÙÍÉ Ú×ÉÅÒÚöÔÁÍÉ

eZaXby ++=

Åy ÊÅÓÔ ×ÁÒÔÏĢÃÉä ÆÅÎÏÔÙÐÏ×ä ÓÚÁÃÏ×ÁÎÅÊ ÃÅÃÈÙ ɉ×ÙÄÁÊÎÏĢç ÍÌÅËÁɊ 
Å8 ÊÅÓÔ ÍÁÃÉÅÒÚä ×ÙÓÔäÐÉÅď ÅÆÅËÔĕ× ÓÔÁčÙÃÈ ɉÚÁ×ÉÅÒÁ ĢÒÅÄÎÉä ВɊȟ
ÅÂ ÊÅÓÔ ×ÅËÔÏÒÅÍ ÅÆÅËÔĕ× ÓÔÁčÙÃÈȟ
Å: ÊÅÓÔ ÍÁÃÉÅÒÚä ×ÙÓÔäÐÉÅď ÅÆÅËÔĕ× ÌÏÓÏ×ÙÃÈȟ
ÅÁ ÊÅÓÔ ×ÅËÔÏÒÅÍ ÅÆÅËÔĕ× ÌÏÓÏ×ÙÃÈ ɉ×ÁÒÔÏĢÃÉ ÇÅÎÅÔÙÃÚÎÅɊȟ
ÅÅ ÊÅÓÔ ×ÅËÔÏÒÅÍ ÐÒÚÅÄÓÔÁ×ÉÁÊäÃÙÍ ÓËÕÔËÉ ÌÏÓÏ×ÅȢ



Á -ÅÓÔÙÍÁÔÏÒÙ ÅÆÅËÔĕ× ÓÔÁčÙÃÈ

Á -ÐÒÅÄÙËÔÏÒÙ ÅÆÅËÔĕ× ÌÏÓÏ×ÙÃÈ

ÁXɀÍÁÃÉÅÒÚ ÅÆÅËÔĕ× ÓÔÁčÙÃÈ

ÁZɀÍÁÃÉÅÒÚ ÅÆÅËÔĕ× ÌÏÓÏ×ÙÃÈ

ÁAɀÍÁÃÉÅÒÚ ÓÐÏËÒÅ×ÎÉÅď

Áyɀ×ÁÒÔÏĢç ÆÅÎÏÔÙÐÏ×Á

Á -×ÁÒÉÁÎÃÊÁ ÂčöÄÕ Ⱦ ×ÁÒÉÁÎÃÊÁ ÇÅÎÅÔÙÃÚÎÁ
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BLUP SNP

ÁÎÏ×ÏÃÚÅÓÎÅ ÐÏÄÅÊĢÃÉÅ

Áinformacje z genotypu (SNP)

ä ++=
i in eXgIy m

ÅIn ÊÅÓÔ ÍÁÃÉÅÒÚä ×ÙÓÔäÐÉÅďȟ
ÅВ ÊÅÓÔ ĢÒÅÄÎÉä ÐÏÐÕÌÁÃÊÉȟ
Å8 ÊÅÓÔ ÍÁÃÉÅÒÚä ×ÙÓÔäÐÉÅď ÅÆÅËÔĕ× 3.0ȟ
ÅÇ ÊÅÓÔ ×ÅËÔÏÒÅÍ ÅÆÅËÔĕ× 3.0ȟ
ÅÅ ÊÅÓÔ ×ÅËÔÏÒÅÍ ÐÒÚÅÄÓÔÁ×ÉÁÊäÃÙÍ ÓËÕÔËÉ ÌÏÓÏ×ÅȢ



ÁInɀwektor jedynek

ÁX ɀÍÁÃÉÅÒÚ ×ÙÓÔäÐÉÅď 3.0

ÁI ɀÍÁÃÉÅÒÚ ÉÄÅÎÔÙÃÚÎÏĢÃÉ

Áʇ ɀ

Á -×ÁÒÔÏĢç ÅÓÔÙÍÁÔÏÒÁ ĢÒÅÄÎÉÅÊ ÃÅÃÈÙ

Á -×ÁÒÔÏĢç ÅÓÔÙÍÁÔÏÒĕ× ÅÆÅËÔĕ× 3.0
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wyniki



BLUP AM - klasycznie



BLUP AM - klasycznie

korelacja: 0.9028

ÂčäÄȡ 4,212757 



BLUP SNP - ÎÏ×ÏÃÚÅĨÎÉÅ



BLUP SNP - ÎÏ×ÏÃÚÅĨÎÉÅ

korelacja: 0.9999

ÂčäÄȡ 0,003047 




